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Intervenants 
Carlo Lucchesi,  

bio-informaticien, employé à ƭΩLƴǎǘƛǘǳǘ Bergonié dans le cadre du SIRIC BRIO, en 
charge de projets bio-informatiques à forte composante NGS.  
Il a travaillé pendant у ŀƴǎ Ł ƭΩLƴǎǘƛǘǳǘ /ǳǊƛŜ Ł tŀǊƛǎ Řŀƴǎ ƭΩŞǉǳƛǇŜ ŘΩhƭƛǾƛŜǊ 5ŜƭŀǘǘǊŜ 
ƻǴ ƛƭ ŀ ŎƻƴŘǳƛǘ ƭΩŀƴŀƭȅǎŜ ōƛƻ-informatique des données génétiques de la tumeur 
ŘΩ9ǿƛƴƎΣ ƭŜ ŎŀƴŎŜǊ Řǳ ǎŜƛƴ Ŝǘ ƭŜǎ ǎŀǊŎƻƳŜǎΣ Ŝƴ ǳǘƛƭƛǎŀƴǘ ƭŜǎ ǘŜŎƘƴƻƭƻƎƛŜǎ /IDΣ {bt 
and Expression arrays Ŝǘ ƭΩbD{Φ 

 
Projets : 
Á Dans le SIRIC BRIO il est en charge de la partie bio-informatique sur les 

données du  Programme International de Recherche Biologique ICGC 
Leiomyosarcome (Frédéric Chibon)  

Á Et du Programme de Recherche Clinique Sarcome et Mécanisme de 
Résistance aux Médicaments (Antoine Italiano).  

Á Il participe aux activités bio-informatiques du protocole de Thérapie Ciblée 
{!CLwлн ǇƻǳǊ ƭΩŞǉǳƛǇŜ Bergonié (Isabelle Soubeyran)  

Á Et aux activités du programme Bases de Données Cliniques et Biologiques 
du Sarcome (Jean-Michel Coindre). 
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Applications et limites des 
technologies actuelles dans 
ƭΩƛƴǘŜǊǇǊŞǘŀǘƛƻƴ ǇƻǳǊ ƭŀ ǇǊƛǎŜ ŘŜ 

décisions thérapeutiques 

Carlo Lucchesi 
Chef Projet Bioinformatique 
Institut Bergonié, SIRIC BRIO 

Carlo Lucchesi 

2ième partie 

Workshop1 SIRIC BRIO, 05/09/2014  



Plan  
Les thérapies ciblées: le processus type  

 

Les technologies disponibles 
Á Séquençage 

Á Bio-informatique 

Á Banques de Données Cliniques et Biologiques 

Á Systèmes de Support à la prise de décision 

 

Adéquation des protocoles courants par rapport aux 
possibilités technologiques 

 

Le défis technologique et organisationnel à relever pour la 
mise en place des nouvelles générations de protocoles 
ciblés 
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Plan 

Limites des technologies actuelles  
par rapport au  

potentiel des « thérapies ciblées » courantes 

 

 

 

 

Limites des « thérapies ciblées » courantes  
par rapport au  

potentiel des technologies actuelles 
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Le processus « type » des thérapies ciblées courantes 

4 ς 6 Semaines 

Etudes 

Pathologie 

Cibles 

Drogues 

Données Patient Thérapie 
ciblée 

Thérapie 
standard 

Cible 
«druggable» ? 

a¢. όмрΩύ 

MTB=Molecular Tumor Board 

Cliniciens 

Pathologistes 

Biologistes moléculaires 

Généticiens 
Bio-informaticien 

Eligibilité 
Patient 

Détection des 
marqueurs bio-
moléculaires 

Panel de gènes 

BASES CLINIQUES et 
BIOLOGIQUES 

SYSTEME DE SUPPORT  
A LA PRISE DE DECISION 

BIOINFORMATIQUE 

SEQUENCAGE 

BIOLOGIE MOLECULAIRE 

Carlo Lucchesi Workshop1 SIRIC BRIO, 05/09/2014  
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Quel type de Technologies sont à disposition? 

Séquençage + Bioinformatique 

ÁMarqueurs bio-moleculaires 

 

Bases Cliniques et Biologiques 

ÁDonnées « Omiques  », Phenotypiques et des Drogues 

 

Systèmes de support à la prise de décision 

ÁAlgorithmes décisionnels 

 

Carlo Lucchesi Workshop1 SIRIC BRIO, 05/09/2014  
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Séquençage 

Les Technologies NGS sont désormais utilisées de 
façon standard dans le domaine de la Recherche 
Biologique, Clinique et Diagnostique Médicale 

 

ADN 
ÁWhole Genome (6Gb 30X ς 200X) 

ÁExomeSeq (33-90Mb 60-100X) 

ÁTarget Reseq (régions génomiques ou panel de gènes:100X-
10,000X) 

 

ARN 
ÁRnaSeq, Whole Transcriptome 

ÁPolyA ou RiboDepletion, Strand specific 

 
Carlo Lucchesi Workshop1 SIRIC BRIO, 05/09/2014  



9 

Séquençage 

Depuis le site http:// www.biorigami.com   Biorigami, site francophone de biotechnologie 
Carlo Lucchesi Workshop1 SIRIC BRIO, 05/09/2014  


